Criando o ambiente para o
Curso Avaliacao Gen6mica por Single Step

A parte pratica do curso sera executada em ambiente Linux. Para aqueles que nao utilizam
Linux, elaboramos um passo-a-passo para a instalagao de uma maquina virtual para que
possam executar os programas em sua propria maquina.

Para aqueles que ja trabalham em ambiente Linux ou Mac OS, ha um arquivo compactado
para testar os programas que serao utilizados durante o curso (vide Passo 5). Caso queiram
instalar a maquina virtual, podem seguir os mesmos passos abaixo.

Passo 1: Instalar o VirtualBox e o Extension Pack

Acessar o site https://www.virtualbox.org/ e clicar em Downloads:
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https://www.virtualbox.org/

Na tela seguinte, desca até que apareca “VirtualBox older builds” e cligue no link
VirtualBox older builds:

NG

Download VirtualBox

Here, you will find links to VirtualBox binaries and its source code.

‘bout i

Screenshots ~ VirtualBox binaries

Jownloads By downloading, you agree to the terms and conditions of the respective license.
Jocumentation i 1f vou're looking for the VirtualBox S.1.20 npackanes, see Virtuz!Box 5.1 builds, ©

VirtualBox older builds

The binaries in this section for VirtualBox before version 4.0 are all released under

other packages are released under the terms of the GPL version 2. By downloading
+ VirtualBox older builds

Clique na opg¢ao VirtualBox 5.1:
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Download VirtualBox (Old Builds)

WirtualBox 5.1
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Clique na opcdo que cita o sistema operacional do seu notebook. Sendo Windows, por
exemplo, cligue em Windows hosts x86/AMD64:

Download VirtualBox (Old Builds): VirtualBox 5.1

The Extension Packs in this section are released under the Virtuzl2ox Personal Uze and Evaluation Lice
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Aguarde o download do arquivo VirtualBox-5.1.30-118389-Win.exe.Tem cerca de 118 MB:

|I;|\ VirtualBox-5.1.30-...exe .
28.6/118 ME. 28 s=gundos resl irtyalBox-5.1,30-118389-Win.exe

Agora é necessario baixar o Extension Pack. Nesta mesma tela, clique no link Extension
Pack All platforms:

VirtualBox

Download VirtualBox (Old Builds): VirtualBox 5.1

The Extension Packs in this section are released under the VirtuzlBox Personal Use and Evaluation L
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Aguarde o download do arquivo Oracle_VM_VirtualBox_Extension_Pack-5.1.30-
118389.vbox-extpack.Tem cerca de 19 MB:

q Oracle_V...vbox-extpack BB viicbonlDme © 1 30 mum A
128187 MB 23 Oracle_VM_VirtualBox_Extension_Pack-5.1.30-118389 whox-extpack




Instalar primeiro o VirtualBox. Ndo é necessario modificar nenhum parametro, apenas
clique nos botdes Next e prossiga a instalacao. Caixas de didlogo abrirdo pedindo permissao
de instalacao. Aceite e prossiga até finalizar.

Encerrada a instalagao do VirtualBox, instale o Extension Pack. Logo na primeira tela de
instalagdo, aparece um termo de aceitagao. Deslize a barra de rolagem vertical até o fim do
texto para habilitar os botdes de aceitacao. Concorde e prossiga.



Passo 2: Instalar o Vagrant

Acessar o site https://www.vagrantup.com/ e clicar em download:

\

HashiCorp

Vagrant

Development Environments Made Easy

GET STARTED DOWNLOAD 2.0.0 h BOXES

Na tela seguinte, escolha qual sistema operacional do seu notebook, lembrando que devera

Debian
32-bit | 64-hit

mEl Windows
L |

32-bit | 64-bit

ser a opcao de 64 bits:

32-bit | 64-bit

" Mac 05 X

Se o seu ambiente de trabalho é o Windows, clique na op¢ao 64-bit do Windows e em
seguida o arquivo vagrant_2.0.0_x86_64.exe comecara a ser copiado para a sua maquina.
Tem cerca de 232 MB.

Instale o Vagrant e reinicie a maquina.


https://www.vagrantup.com/

Passo 3: Configurar a maquina virtual para notebooks Windows

Baixe o arquivo compactado chamado curso_de_genomica.zip pelo seguinte link:

https://drive.google.com/file/d/0B tG2UX4XkoTMWhtSINSQTUtSEU/view?usp=sharing

Uma das duas janelas abaixo abrira:
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curso_de_genomica.zip
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i Fazer o download
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Descompacte este arquivo de modo que ele fique na raiz do seu computador:
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https://drive.google.com/file/d/0B_tG2UX4XkoTMWhtSlN5QTUtSEU/view?usp=sharing

Va no Menu Iniciar do Windows e localize o Prompt de Comando (digite prompt no
localizador):

Filtros \v/

Melhor correspondéncia

Prompt de Comando 3) Clique aqui
Aplicativo da area de trabalho
Loja

B Prompted

E Prompt

Sugestdes de pesquisa
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prompt

Provavelmente aparecera algo como:

Bl Prompt de Comande — O >y
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Digite: vagrant up (vagrant espaco up, depois dé um enter).

Aguarde. O primeiro acesso pode demorar um pouco. A maquina virtual sera configurada
para o ambiente Linux, distribuicdo Debian/Jessie64. Talvez abra uma janela do Windows

Firewall. Permita o acesso.

Aguarde até que o prompt esteja liberado:
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Uma janela do VirtualBox abrira:
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Vock t=m @ opcso Auto-capturar tedadoligada. st~ Clique neste X azul para fechar esta caixa

AMaqaina Virtual informa que o sistema operacionalony —— Clique neste X azul para fechar esta caixa
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Na Barra de Tarefas aparecera:
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VirtualBox na
Barra de Tarefas



Na VirtualBox, entre com o usuario e senha:
jessie login: root
password: vagrant

Ficara assim:
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Pronto! O ambiente esta pronto para o curso. So falta testar se os programas funcionam.

Para fechar a maquina virtual, no Prompt de Comando do Windows, digite: vagrant halt
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chine alre provisioned. Run “vagrant provision™ or use the ~--provisi
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Toda vez que for abrir a maquina virtual, no Prompt de Comando do Windows, digite:
vagrant up. Para fechar, digite: vagrant halt.



Passo 4: Testando o ambiente

Na pasta C:\Curso_de_Genomica\exemplos estdo alguns arquivos para testar o ambiente.
Temos que acessar esta pasta pela VirtualBox. E esta pasta ficara compartilhada para os
dois ambientes, Windows e Linux. Portanto, qualquer necessidade de copiar arquivos entre
um e outro, basta utilizar esta pasta.

Baixe os arquivos blupf90 e renumf90:

http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/blupf90

http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/renumf90

Copie-os para a pasta C:\Curso_de_Genomica\exemplos.
Na VirtualBox, digite pwd. Devera mostrar /root.

Digite: cd / (cd espaco /)

Digite: pwd de novo e devera mostrar somente a barra /
Digite: cd vagrant/exemplos (cd espaco vagrant/exemplos)
Digite: ./renumf90

Digite o nome do arquivo de parametros: renum.par
Aguarde rodar e veja se alguma mensagem de erro ocorreu.
Digite: ./blupf90

Digite o nome do arquivo de parametros: renf90.par
Aguarde rodar e veja se alguma mensagem de erro ocorreu.

Se funcionou tudo, seu ambiente estard preparado para o curso.


http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/blupf90
http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/renumf90

Passo 5: Para aqueles que ja utilizam Linux

Baixe o arquivo Teste_Curso_de_Genomica.zip pelo link abaixo e descompacte-o:

https://drive.google.com/file/d/0B tG2UX4XkoTcUNUEVhWUJfZnc/view?usp=sharing

Baixe os arquivos blupf90 e renumf90:

http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/blupf90

http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/renumf90

Digite: ./renumf90

Digite o nome do arquivo de parametros: renum.par
Aguarde rodar e veja se alguma mensagem de erro ocorreu.
Digite: ./blupfo0

Digite o nome do arquivo de parametros: renf90.par
Aguarde rodar e veja se alguma mensagem de erro ocorreu.

Se funcionou tudo, seu ambiente estara preparado para o curso.


https://drive.google.com/file/d/0B_tG2UX4XkoTcUlJUEVhWUJfZnc/view?usp=sharing
http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/blupf90
http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/Linux/64bit/renumf90

Passo 6: Visualizando graficos com o Gnuplot
Para que se possa visualizar graficos, serdo necessarios trés programas:

1) PuTTy — para emulagdo de terminal no Windows
2) Gnuplot — para gerar o grafico via terminal
3) Xming — para transmitir o que foi processado no terminal para a tela do Windows

O PuTTy ndo precisa ser instalado, basta baixa-lo no site http://www.putty.org/

Download PuTTY

PuTTY is an SSH and telnet client, developed originally by Simon Tatham for the Windows platform. PUTTY is open source

software that is available with sourge code and is developed and supported by a group of volunteers.
You can download PuTTY here. &

O Xming necessita instalacao. Sugerimos baixa-lo através do site:

https://sourceforge.net/projects/xming/

X Xming X Server for Windows

X Window System Server for Windows
Brought to yvou by: colinharrison

Summary Files Reviews  Suppork

+ 13,370 Downloads
31 Last Update: 2016-08-09

G+ o Browse All Files

Download

Execute o arquivo Xming-6-9-0-31-setup.exe. Mantenha as configuracdes sugeridas.


http://www.putty.org/
https://sourceforge.net/projects/xming/
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without titlebar
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dditional parameters

Finalizada a instalagdao, no Menu Iniciar, localize o item Xming e clique em XLaunch:

. Session type

Select how to start Xming
Choose session type and whether a client is started immediately.

() Start no client

This will just start XmiNg. You will be able to start local clients later.

(O start a program

This will start a local or remate program which will connect ko ¥ming. You will be able to
start local clients later too. Remote programs are started using PUTTY/SSH.

[ < Back ][ Next > ][ Cancel ] [ Help ]

Finish configuration

Specify parameter settings
Enter clipboard, remote font server, and all other parameters.

Clipboard [[Ino Access Contral

Start the integrated\llipboard manager Disable Server Access Control

Remote font server (if any)

Additional parameters for Xming

[ < Back ][ Next = ] [ Cancel ] [ Help ]

Configuration complete
Choose whether to save your settings to an XML file,

Click Finish to start Xming.

‘You may also 'Save configuration’ for re-use {run automatically or alter via -load option}.

[ Save configuration
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Para instalar o Gnuplot, na maquina virtual, digite:

sudo apt-get update

-

.[:;] Curso_de_genomica_default_1511439574494 87057 [Executando] - Oracle VM VirtualBox

Footdj
bt Ly
htt “ity.debi:
bt -1 dehia
htt Ft '.|i|-'hl.-1r|.
hit ttpredir.debian.
htt '
hTT

o mmmh

Depois digite:

sudo apt-get install gnuplot

-

.[:;] Curso_de_genomica_default_1511439574494 87057 [Executando] - Cracle VM VirtualBox

sudo apt-<¢et install gnuplot
Done

Done

Somente para testar se a instalagao deu certo, digite gnuplot:

-

.[:;l Curso_de_genomica_default 1511378382248 34595 [Executando] - Oracle WM VirtualBox

root@dje
oot |
oot

oT

4.6 patchlevel B last modified 2014
=tem: Linux fi é

HHNlHT home :

immediate hHlp prE “"help" {DlDt window: hit 'h"}

Terminal type set to ‘gt

Tecle g e dé um Enter para sair.




Para testar a apresentacdo do grafico na tela, fazer o seguinte:

Na VirtualBox, execute o programa renumf90, utilizando o renum.par como arquivo de
parametros. Depois, execute o programa gibbs1f90, utilizando o renf90.par como arquivo
de parametros.

Para a pergunta “number of samples and length of burn-in”, digite 100, dé um Enter, digite
5 e dé um Enter. Para a pergunta “Give n to store every n-th sample?”, digite 1 e dé um
Enter:

Options read from parameter file:

100 5
Give n to store everd n-th sample? (1 means store all samples)

1_
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1) Clique
aqui, sobre

osinal +

No Windows ainda, execute o PuTTy. Preencha o Host Name com 192.168.33.10, Port = 22

—I- Teminal
- Keyboard
- Eell

- Features
= Window
- Appearance
- Behaviour
- Translation
- Selection
- Colours
[=- Connection
- Data
- Proxy
- Telnet
- Rlogin
+- 55H

- Seral

Basic options for your PuTTY session

Specify the destination you want to connect to

Host Name {or IP address) Port
152.168.33.10
Connection type:

(T Raw () Telnet ) Rlogin @ SSH (7)) Seqal

Load, save or delete a stored session

Saved Sessions
152.168.33.10 vagrant

Default Settings Load
152.168.33.10 vagrant =
—

Delete

Close window on exit:

() Mways () Mever @ Only on clean exit

Qpen ||

EI Window

- Appearance
- Behaviour
- Translation
- Selection

- Colours

EI Connection

- Data

- Proxy

- Telnet

- Rlogin
-55H

- Host keys
- Cipher
- Fu.rth

Tunnels
- Bugs

- More bugs =

Options controling S5H X171 forwarding

¥11 forwarding
Enable 11 forwarding h 3) Clique para
¥ display location habilitar

Remote X171 authentication protocaol
i@ MIT-Magic-Cookie-1 (71 ¥XDM-Authorization-1

¥ authority file for local display
Browse...

2) Clique no X11




R PuTTY Cﬂnﬁguratior- LE-J
ateqorny:
1) Clique | | | - Basic options for your PUTTY session
no Session  Ten I_.cuglging Specify the destination you want to connect to
smina Host Mame (or IP address) Port
- Bell 152.168.33.10 22
- Features Connection type:
=1 Window Raw Telnet Rlogin @ 55H Seral
ﬁppea@nce Load, save or delete a stored session
- Behaviour = _
- Tranelation Saved Sessions 2) Digite um
... Selection 152.168.33.10 vagrant nome
C':'l':'!"m Defautt Settings | e |
- Connection 152.162.33.10 vagrart — 3) Salve as
- Data chaveSPu |
- Prowy chaveSPuCGR configuragdes
Telnet gaoloa.cnpgc.embrapa br
Ein urano cnptia.embrapa br
Rlogin
- 55H
- Kex Cloze window on exit:
""" Host keys Always Mever (@ Only on clean exit
- Cipher
- Auth -

> Cpen

4) Finalmente ] | Cancel

Na tela que se abrira, digite o mesmo login e senha do virtualbox:

g o R =

Digite cd (espaco) /

Digite cd vagrant/exemplos

T, . e




Digite ./ postgibbsf90 e renf90.par. Para o Burn-in?, digite O (zero):

. WET —c—

Para a pergunta “Give n to store every n-th sample?”, digite 1 e dé um Enter:

tgibbsfsS0

Para a pergunta “Choose a graph for samples ...”, digite 1 e dé um Enter. Para positions,
digite 1 (espaco) 2 e dé um Enter.

@ 192.168.33.10 - PuTTY

Aguarde que o grafico devera aparecer:

POSTGIBESFI0 - Samples

par 1 ——
par 2

0.2 e . L L L L L L
0 10 20 30 40 50 60 70 20 20 100
-6.70784, 0.170867 A




Para sair do PuTTy, digite CTRL+C e depois logout.

Entdo, para visualizar graficos, é necessario ter o Xming ativado, rodar o postgibbsf90 pelo
PuTTy conectado com a VirtualBox.



Passo 7: Instalando o R Software

Para instalar o Gnuplot, na maquina virtual, digite:
sudo apt-get update

E depois:

sudo apt-get install r-base r-base-dev

Aguarde a instalacdo. Para testar, digite R e depois q() para sair:

ﬂ Curso_de_genomica_default 1511439574494 37057 [Executando] - Oracle VM VirtualBox

( [=[=] & |

a7-1031 - Sock it to He"
; Foundation for Statistical Computing
Flatform:
iz free ; s with ABSOLUTELY MO HARRAMTY.

You are 1 edis it r certain conditi
Type 'lic [ : ic =2 istribution detalils.

iz & collaborati :
e '‘contributo " for more info fion and

[
‘citationi)' on how to cite R or R pa s in publications.

Tupe 'demoi) ' for some demos, 'help()' for on-line help, or
"help t(1' for an HTML brow interface to help.
Type ‘i)' to gult R.
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Lista de softwares necessarios para o curso:

renumf9o0

e blupfo0

e remlfo0

e airemlf90

o gibbs1f90

o gibbs2f90

e postgibbsfo0
e postGSfo0

e VirtualBox + Extension Pack
e \agrant

e Xming

e PuTTy

e Gnuplot

e R Software



